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Opis przedmiotu zamowienia

Przedmiotem zaméwienia jest: ustuga sekwencjonowania totalnego RNA metodg NGS
(Sekwencjonowanie Nastepnej Generacji) w ramach Projektu realizowanego przez
Zamawiajgcego — Lidera Konsorcjum — Projekt pn. ,Strategia przeciwdziatania uodparnianiu
sie chwastow na herbicydy jako istotny czynnik zapewnienia zrownowazonego rozwoju
agroekosystemu” wspétfinansowanego przez Narodowe Centrum Badan i Rozwoju w ramach
programu ,Srodowisko naturalne, rolnictwo i le$nictwo” BIOSTRATEG, Umowa Nr
BIOSTRATEG3/347445/1/NCBR/2017.

PRZEDMIOT ZAMOWIENIA: Etapy

I.  Dostarczenie Wykonawcy przez Zamawiajgcego 34 probek totalnego RNA
wyizolowanego z roslin miotty zbozowej (Apera spica-venti) w suchym lodzie.

II.  Wykonawca-Analiza jakosci pieciu wybranych prébek totalnego RNA:
o Wstepna analiza jakosci pieciu losowych prébek
¢ Informacja zwrotna do Zamawiajgcego dotyczaca kontroli jakosci
(stezenie, profil z urzadzenia Bioanalyzer, wspotczynnik integralnosci RNA
(RIN)).

ll.  Wykonawca-Sekwencjonowanie RNA w celu stworzenia referencyjnego
transkryptomu dwdéch probek totalnego RNA wyizolowanych z odpornych i wrazliwych
biotypdéw Apera spica-venti.

¢ Analiza jakosci probek
e Przygotowanie bibliotek z wykorzystaniem zestawu TruSeq Stranded Total

RNA with Ribo-Zero rRNA removal kit (Plant) firmy lllumina

Analiza jakosci bibliotek

Dtugos¢ uzyskanych odczytow: 2 x 100 par zasad

Uzyskanie 100 milionéw klastréw (20 Gb +/- 10%) na prébke

Uzyskanie surowych danych w postaci plikow FASTQ (trimmed)

Przekazanie uzyskanych danych Zamawiajgcemu.

IV.  Przekazanie Wykonawcy przez Zamawiajgcego transkryptomu referencyjnego i jego
drozenie w fancuch przetwarzania danych Wykonawcy.

V.  Wykonawca-Sekwencjonowanie 32 probek totalnego RNA wyizolowanego z roslin
miotty zbozowej:

o \Wstepna analiza jakosci wszystkich prébek RNA

e Przygotowanie bibliotek

e Analiza jakosci uzyskanych bibliotek z wykorzystaniem zestawu TruSeq
Stranded Total RNA with Ribo-Zero rRNA removal kit (Plant) firmy
lllumina
Sekwencjonowanie na urzgdzeniu NovaSeq 6000
Dtugos¢ uzyskanych odczytéw: 2 x 100 par zasad
Uzyskanie 50 milionéw klastrow (10 Gb +/- 10%) na probke
Dostarczenie surowych danych (plikéw trimmed FASTQ), zmapowanych
danych (plikéw BAM), znormalizowanych liczb odczytéw na gen (plikow
TSV)

VI.  Analiza bioinformatyczna:
e Analiza réznicowej ekspresji genow
e Wykonanie czterech poréwnan miedzy dwoma grupami — uzyskanie
plikéw TSV.
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VIl.  Dostarczenie surowych danych i wynikow analiz bioinformatycznych na dysku HDD
Zamawiajgcemu (2 wysyiki: dostarczenie surowych danych dotyczgcych
transkryptomu referencyjnego, dostarczenie wynikéw analizy ekspresji genow).

Dodatkowo:
e W ramach ustugi Zamawiajgcy informowany jest na biezgco o etapach pracy nad
analizami poprzez regularng komunikacje z Wykonawca.

e Czas wykonania ustugi: orientacyjnie dla:
Etap Ill: max.20 dni roboczych (nie dtuzej niz 1 miesigc)
Etap Vi VI: max. 30 dni roboczych (nie dtuzej niz 1,5 miesigca)

e Wykonawca: certyfikowany oferent ustug sekwencjonowania Agilent i lllumina.
Certyfikaty: CAP, CLIA, ISO.

e Zamawiajacy nie dopuszcza mozliwosci powierzenia wykonania zamowienia ani
zadnej z jego czesci podwykonawcom. Wykonawca musi bezposrednio, osobiscie
wykonac¢ analizy na wiasnej aparaturze (bez posrednikéw).
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